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ABSTRAK 

Penelitian ini bertujuan untuk mengetahui keragaman genetik gen follicle 

stimulating hormone reseptor (FSHR) exon 10 bagian awal pada sapi Pesisir 

dengan menggunakan metode sekuensing. Penelitian ini menggunakan 70 sampel 

darah sapi Pesisir. Metode penelitian yang digunakan adalah metode eksplorasi 

Sampel darah diisolasi dengan menggunakan Genomic DNA Purification Kit 

(Promega). DNA diamplifikasi menggunakan sepasang primer L :5 ҆-TCC CAT 

TCT CTA CCC TGT GT-3 ҆ dan R :  5 ҆-TTG AGC ACA AGG AGG GAC AT-3 ҆ 

yang menghasilkan fragmen sepanjang 847 bp. Produk amplifikasi disekuensing 

menggunakan jasa dari 1st Base Singapore. Hasil penelitian menunjukkan bahwa 

terdapat 5 polymorphisme disebagian intron 9 sampai exon 10 bagian awal yaitu 

pada posisi -53T→C, +17A→G, +650C→T, +706A→C dan +707 ins→A. 

Berdasarkan hasil penelitian dapat disimpulkan bahwa keragaman gen follicle 

stimulating hormone reseptor (FSHR) exon 10 bagian awal pada sapi Pesisir 

ditemukan adanya polimorfisme dan hasil frekuensi genotipe dari populasi sapi 

Pesisir ini tidak dalam keseimbangan Hardy-Weinberg. 
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