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Lampiran 2

FORMULIR PENJELASAN SEBELUM PERSETUJUAN

Saya, dr Sri Lestari KS, Sp.KK(K), FAADV, FINSDV, Staf Medik
Fungsional Bagian Ilmu Kesehatan Kulit dan Kelamin RSUP DR. M. Djamil
Padang, dengan ini meminta kesediaan anda untuk berpartisipasi dengan sukarela
dalam penelitian yang berjudul: “Hubungan Alel HLA-Cw6 dan Alel HLA-
Cw7 dengan Psoriasis Vulgaris Melalui Kadan IL-23”.

1. Tujuan dari penelitian ini adalah membuktikan adanya pengaruh genetik dan
imunologis seseorang terhadap penyakit psoriasis vulgaris.

2. Manfaat penelitian ini adalah agar dapat diketahui faktor-faktor yang berperan
dalam terjadinya psoriasis vulgaris

3. Lembaran ini berisi informasi tentang penelitian tersebut di atas yang akan
dilakukan terhadap Bapak/'Ibu. Sebelum Bapak/ Ibu menyetujui untuk ikut
serta pada penelitian ini, terdapat beberapa hal yang akan dijelaskan dan
diharapkan Bapak/ Ibu memahami semua informasi yang terkait dengan
penelitian ini. Bila ada sesuatu yang tidak dipahami atau bila Bapak/ Ibu
memerlukan informasi “tambahan baik sebelum dan sesudah penelitian
berlangsung, dapat segera meminta penjelasan lebih lanjut kepada dokter

peneliti.

Latar Belakang Penelitian
Psoriasis vulgaris adalah suatu penyakit kulit autoimun dengan
peradangan kronik, yang dimediasi oleh sel T. Etiologinya tidak diketahui serta

penyakit yang menghasilkan bercak merah menebal ditutupi sisik tebal berwarna
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keperakan yang secara kosmetik mengganggu pasien sehingga terjadi penurunan
kualitas hidup seseorang dan secara umum mempengaruhi sistem kesehatan dan
sosial. Psoriasis vulgaris merupakan penyakit kulit yang menimbulkan masalah
yang besar dalam bidang kesehatan karena penyakit ini bersifat kronik dan residif,
dapat mengganggu aktivitas kehidupan sehari-hari yang mengakibatkan angka
kesakitan yang tinggi.

Adanya faktor genetik terutama HLA-Cw6 atau HLA-Cw7 sebagai
predisposisi dan-faktor pencetus yang betperan‘pada psoriasis vulgaris. Selain itu
juga terdapat peningkatan kadar [L-23 pada pasien psoriasis vulgaris.

Sampai sekarang pengobatan penyakit ini masih menjadi masalah karena
belum ada obat yang betul-betul efektif menyembuhkan penyakit ini. Hal ini
disebabkan karena belum terungkap secara tuntas semua faktor yang terlibat dan
berperan pada etiopatogenesis penyakit ini.

Berdasarkan latar belakang dimana faktor genetik yang berperan pada
psoriasis vulgaris terutama alel HLA-Cw®6, juga alel HLA-Cw7, melalui sitokin
IL-23 serta adanya perbedaan faktor etnik dan geografikal, dan makin
meningkatnya jumlah kasus psoriasis ‘vulgaris,  maka peneliti tertarik untuk
melakukan penelitian ini..

Tujuan penelitian:

1. Menganalisis perbedaan alel HLA-Cw6 yang terdapat pada psoriasis
vulgaris dengan non-psoriasis vulgaris.
2. Menganalisis perbedaan alel HLA-Cw7 yang terdapat pada psoriasis

vulgaris dengan non-psoriasis vulgaris.



119

3. Menganalisis perbedaan kadar I1L-23 antara psoriasis vulgaris dengan non-
psoriasis vulgaris.

4. Menganalisis hubungan antara alel HLA-Cw6 dengan kadar IL-23 pada
psoriasis vulgaris.

5. Menganalisis hubungan antara alel HLA-Cw7 dengan kadar IL-23 pada
psoriasis vulgaris.

6. Menganalisis alel yang paling berhubungan dalam menimbulkan lesi

psoriasis-vulgaris melaluikadar IL-23.

Apa risiko dan efek samping yang tidak diharapkan selama penelitian?
Keikutsertaan Bapak/ Ibu dalam penelitian ini tidak mempunyai risiko
atau efek samping yang merugikan. Komplikasi yang mungkin muncul pada
Bapak/ Ibu (subyek penelitian) adalah berhubungan dengan pengambilan darah
vena sebanyak Sce (satu sendok teh) pada lengan oleh peneliti yaitu adanya rasa
nyeri pada tempat suntikan namun bersifat ringan dan akan hilang dalam beberapa
menit. Adapun untuk kemungkinan terjadinya infeksi sangat kecil karena
dikerjakan dengan prosedur aseptik: Apabilaterjadi infeksi pada tempat suntikan,

maka peneliti akan memberikan pengobatan.

Kondisi keikutsertaan

Partisipasi Bapak/ Ibu dalam memberikan untuk ikut serta dalam
penelitian ini sepenuhnya bersifat sukarela dan bebas memutuskan untuk ikut atau
tidak, serta dapat mengundurkan diri kapan saja. Jika Bapak/ Ibu menolak
berpartisipasi, hal ini tidak akan mengganggu hubungan Bapak/ Ibu dengan dokter

yang meneliti dan tetap dilayani dan mendapat pengobatan sebagaimana mestinya.
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Kerahasiaan medis dan catatan penelitian

Semua data pribadi dan hasil pemeriksaan Bapak/ Ibu akan dijaga
kerahasiannya. Informasi penelitian ini akan disimpan oleh peneliti dan
diperlakukan sebagai data rekam medis yang dijaga kerahasiannya. Bapak/ Ibu
setuju bahwa data-data tersebut dapat diperiksa oleh mereka yang terkait dalam

penelitian ini dengan sepengetahuan peneliti.

Siapa yang harus dihubungi selama penelitian?
Apabila Bapak/ 1bu/ Saudara/i méngalami ‘ keraguan setelah dilakukan
pemeriksaan di atas, Bapak/ Ibu/ Saudara/i dapat menghubungi:

- Nama : dr. Sri Lestari K.S. Sp.KK(K), FAADV, FINSDV

Alamat kantor : Bagian [lmu Kesehatan Kulit dan Kelamin RSUP
DR. M. Djamil Padang

- No. HP : 08126603159

Telp. kantor : (0751) 810256
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Lampiran 3: Lembaran Informasi Pasien

Terimakasih kepada Bapak/Ibu yang telah bersedia turut serta mengikuti
peneli ini secara sukarela, ini berarti Bapak/ Ibu berhak untuk menolak menjadi
subjek penelitian. Lembaran informasi ini berisi tentang penjelasan prosedur
pelaksanaan selama penelitian berlangsung, yaitu mengenai wawancara kepada
Bapak/ Ibu, pemeriksaan fisik dan pemeriksaan laboratorium yang akan
dilakukan. Bila ada hal yang belum jelas, dokter yang bertanggung jawab terhadap
penelitian ini akan mer.n‘t;;c"ril.{a;l I;;enjielasa“n l..eng-kap, jelas dan benar sesuai yang
Bapak/ Ibu minta. Setelah itu anda diharapkan dapat menandatanganni formulir

persetujuan yang menyatakan anda mengikuti studi ini secara sukarela.

Terimakasih

Peneliti

dr. Sri Lestari, Sp.KK(K), FAADV, FINSDV
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Lampiran 4. Formulir Pernyataan Persetujuan Berpartisipasi Dalam

Penelitian

Judul penelitian :

HUBUNGAN ALEL HLA-Cw6 DAN ALEL HLA-Cw7 DENGAN
PSORIASIS VULGARIS MELALUI KADAR IL-23.

Tujuan penelitian ini untuk membuktikan bahwa terdapat hubungan antara
alel HLA-Cwo6 dan alel HLA-Cw?7 dengan psoriasis vulgaris berdasarkan kadar
IL-23. — e\ ]

Peneliti adalah seérang dokter spesialis kulit dan kelamin yang juga
peserta program paska sarjana S3 Biomedik Fakultas Kedokteran Universitas
Andalas.

Nama : Dr Sri Lestari kuncorowati Setyaningsih SpKK(K).

NIM : 06301052

Pelaksanaan penelitian ini di bawah bimbingan dan pengawasan:
1. Prof. DR. dr. Eryati Darwin, PA(K)
2. DR. dr. Tjut Nurul Alam Jacoeb, SpKK(K), FAADV, FINSDV
3. DR. Djong Hon Tjong, Msi

Penjelasan singkat tentang penelitian, kami ingin mengetahui apakah
pemeriksaan alel HLA-Cwe6, alel HLA-Cw7 dan kadar IL-23 memang benar-
benar berhubungan dengan pasien psoriasis vulgaris.

Kesediaan ibu/ bapak/ saudara dalam penelitian ini sangat membantu
upaya kami dalam meningkatkan ilmu pengetahuan tentang psoriasis vulgaris.
Jika ibu/ bapak/ saudara tidak bersedia ikut dalam penelitian ini, tidak akan

mengurangi mutu pelayanan yang akan diberikan.

Tempat penelitian yaitu:
1. Di Poliklinik Ilmu Kesehatan Kulit dan Kelamin RSUP DR. M. Djamil

Padang untuk pemeriksaan klinis dan informed consent.
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2. Pengambilan darah pasien dari vena kubiti sebanyak 5 ml untuk
pemeriksaan alel HLA-Cw6 dan alel HLA-Cw7 menggunakan kit isolasi

DNA GF-1 Blood DNA merek Vivantis (No. Katalog GF-BD-050 dan GF-

BD-100), menggunakan metoda polymerase chain reaction dan

pemeriksaan kadar IL-23 dengan ELISA.

Keuntungan penelitian ini bagi ibu/ bapak/ saudara yaitu hasil penelitian
ini dapat digunakan untuk mengetahui apakah terdapat hubungan alel HLA-Cw6
dan alel HLA-Cw7 dengan psoriasis vulgaris melalui kadar IL-23. Risiko jika
mengikuti penelitian ini, akan menyita waktu sedikit untuk wawancara dan saat
tindakan pengambilan darah pada,vena kubiti sedikit terasa sedikit nyeri, namun
masih dapat ditoleransi. 533 e

Jaminan kerahasiaan data yaitu hasil penelitian ini akan dipublikasikan,
namun tidak akan ada nama pasien yang disebutkan (nama Ibu/ Bapak/ Saudara)
atau akan dirahasiakan. Seluruh data dalam penelitian yang berkaitan dengan data

pribadi pasien akan dijaga dan dirahasiakan.
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Lampiran 5: Informed Consent

FORMULIR PERSETUJUAN
(Informed Consent)

PROGRAM STUDI S3 BIOMEDIK
FAKULTAS KEDOKTERAN
UNIVERSITAS ANDALAS

SURAT PERSETUJUAN UJI KLINIK

Saya yang bertanda tangan di bawa,h int o

Nama dr. Sr1 Lestari Kuncorowatl Setyanmg51h SpKK(K)
Umur 58 tahun

Jenis Kelamin 1. Pria 2. Wanita (v)

Alamat Lengkap J1. Air Sirah no. 14 Padang 25128

Setelah mendapat keterangan secukupnya dan mengerti manfaat penelitian

tersebut di bawah ini, yang berjudul

HUBUNGAN ALEL HLA-Cw6 DAN ALEL HLA-Cw7 DENGAN
PSORIASIS VULGARIS MELALUI KADAR IL-23.

Dengan sukarela menyetujui diikutsertakan dalam penelitian di atas, dengan
catatan bila sewaktu-waktu merasa d1rug1kan dalam bentuk apapun saya berhak

mengundurkan diri dari persetujuan ini.

Mengetahui Padang, Juli 2016
Penanggung jawab penelitian, Subjek penelitian,

dr. Sri Lestari K.S, Sp.KK(K), FAADV, FINSDV (oo )
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Lampiran 7. Rekam Medik
REKAM MEDIK

JATI DIRI PASIEN

NAMA

UMUR

JENIS KELAMIN

ALAMAT

TELEPON

PEKERJAAN

NO REKAMAN MEDIK

DOKTER YANG MERAWAT : dr Sr1 Lestari K.S, SpKK(K)

Anamnesis dengan melakukan pertanyaan yang terstruktur

o Lokasi:

e Distribusi: ........ %

e Awitan penyakit usia: ......tahun

e [ama menderita psoriasis vulgaris: ........ tahun

o Keluarga yang menderita psoriasis vulgaris: ....... ada / tidak

e Kalau ada: ayah/ ibu/ kakek atau nenek pihak bapak/ kakek atau nenek

pihak-ibu
e Fenomena Koebner: ......... ada/ tidak
e Kelainan kuku: ................ ada/ tidak
e Psoriasis artritis: ............ ada/ tidak

e Perubahan klinis yang terjadi selama: infeksi/ stres/ pemakaian obat-
obatan sistemik atau topikal/ trauma/ hormonal/ paparan ultra violet/

minum alkohol/ merokok
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Pemeriksaan fisik : Lokasi:
Distribusi: ....... %
Efloresensi: plak eritema, papul-papul eritema, pustul, skuama
tebal
skor PAST: ....cccceeee.
Skoring beratnya penyakit: Ringan / sedang / berat / sangat berat
Kelainan kuku tangan: pitting / onikolisis / hiperkeratosis subungual / distrofi
kuku
Diagnosis: Psoriasis vulgaris derajad ringan / sedang/ berat

Pemeriksaan laboratorium ;

Pemeriksaan alel HLA-Cw6 dengan PCR-RT: terdeteksi/tidak terdeteksi
Pemeriksaan alel HLA-Cw?7 dengan PCR-RT: terdeteksi/tidak terdeteksi
Pemeriksaan kadar I1L.-23 dengan ELISA:.......... pg/ml
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Lampiran 8

Metode Kerja Dan Hasil Genotyping HLA-C

Elektroforegram Hasil Isolasi DNA

Gambar 1. Hasil isolasi DNA sampel SL1-SL9 (dari kiri ke kanan).

Gambar 2. Hasil isolasi DNA sampel SL18-SL27 dan SLK8-SLK18 (dari kiri ke
kanan). SLK14 (-).
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Gambar 3. Hasil isolasi DNA sampel SL.28-SL34-SLMia dan SLK19-SLK30
(dari kiri ke kanan).

"‘-., .!I '\‘_ '-.'.__:I" ""lliiﬁ'..."'l 1'-_ \ |_'_:F_.‘|I I|' { o

Gambar 4. Hasil isolasi DNA sampel SLK1-SLK7 dan SL11-SL17 (dari kiri ke
kanan).

Gambar 5. Hasil isolasi DNA sampel SLK31-32-33-27 (dari kiri ke kanan).
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Elektroforegram Hasil PCR HLA-Cw7

L27 L1400 SLES SLK1D SLE11 SLKAZ

- -
1056 bp

SSPPCRHLACWY

Gambar 6. PCR HLA-Cw7.

K+ SLK17 SLK1B SLKZ9 SLK3I0 SLK3I1 SLK3IZ2 SLK3I3 SLKZT L1000

S 1055bhp

SSP-PCR HLACwWY

Gambar 7. PCR HLA-Cw7.
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Elektroforegram Hasil SSP-PCR HLA-Cw6

5129 SLa0  SL31  S152 SL33 SL3d SL30 L1000 SLK19 SLK20 SLKZ ELHIZ SLK:l SLKM SLHZ5 S5LK36 SLK11 SLKZE

SSP-PCR HLACwE

Gambar 8. PCR HLA-Cw6 .

K+ SL18 sL19 SL20 5121 SLaz 5L23 5L24~5.26 5L26 SLz7 L100 SLK8 SLKe SLKI0 SLKI11 SLK1Z SLK13 SLK15 SLK16

-

$SP-PCR HLACWB

Gambar 9. PCR HLA-Cw6é.
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K+ SLHK17 SLK18 SLHK29 SLK3I0 SLK31 SLK3IZ2 SLK33 SLK2Z7Y L1000

336bp

SSP-PCR HLACwWG

I

Gambar 10. PCR HLA-Cwé6.
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BlDownload v GenBank Graphics

Homo sapiens, HLA-C gene for MHC class | antigen, cell line DKMS-LSL-C-1292, allele HLA-C*07:new
Sequence ID: emb|L T599362 1] Length: 3354 Number of Matches: 1

Range 1: 1121 to 2054 GenBank Graphics

Score Expect Identities Gaps Strand
1718 bits(930) 0.0 933/934(99%) 1/934(0%) Plus/Plus
Query 1 TGCGCTCCTGGACCGCCGCGGACACCGCGGCTCA-ATCACCCAGCGCARAGTTGGAGGCGE 59

TRRRRRRRRRR e e e e e e rnennnnnnitnl
Sbjet 1121 TGCGCTCCTGGACCGCCGCGGACACCGCGGCTCAGATCACCCAGCGCAAGTTGGAGGCGE 1180

Query &0 CCCGTGCGGCGGAGCAGCTGRAGRAGCCTACCTGRAGGECACGTGCGTGGRAGTGGCTCCGCR 119
TRRRRRREE R n e e e e i e nnnengnntnl
Sbjct 1181 CCCGTGCGGCGGAGCRGCTGAGRGCCTACCTGGAGGGCACGTGCEGTGGAGTGGCTCCGCRE 1240

Query 120 GATACCTGGAGRACGGEAAGGAGACGCTGCAGCGCGCAGGTACCAGGGGCAGTGEGGAGC 178

(R NN RN
Sbjct 1241 GRTACCTGGAGRACGGGRAGGAGACGCTGCRGCGCGCAGGTACCAGGGGCAGTGGGGRAGE 1300

Query 180 CTTCCCCATCTCCTATAGATCTCCCGGGATGGCCTCCCACGAGGAGGGGAGGRRARATEEE 238
TRRERREE R e e e e e et e et eneennrenntl
Skjct 1301 CTTCCCCATCTCCTATAGATCTCCCGGGATGGCCTCCCACGAGGAGGGGAGGRRARATGGE 1360

Query 240 ATCAGCACTGGAATATCGCCCTCCCTTGAATGGAGAATGECATGASTTTTCCTGAGTTTC 200
TERRERReren e el
Sbjct 1361 ATCAGCACTGGRATATCGCCCTCCCTTGRATGGRAGRATGGCATGAGTTTTCCTGAGTTTC 1420

Query 300 CTCTGAGGGCCCCCTCTGCTCTCTAGGACARTTAAGGGATGARGTCTCTGAGGRARATGGE 350

Lt e e R R R R R e R R AR e R R R R
Sbjct 1421 CTCTGAGGGCCCCCTCTGCTICTCTAGGACRATTAAGGGATGARAGTCTCTGAGGRRATGGRA 1480

Query 360 GGGGRARGACAGTCCCTGGARATACTGATCAGGEGTCTCCTTTGACCACTTTGACCACTGCE 418

R RN AN
Sbjct 1481 GGGGRAGACAGTCCCTGGRATACTGATCAGGGGTCTCCTTTGACCACTTTGACCACTGCA 1540

Query 420 GCAGCTGTGGTCAGGCTGCTGACCTTTCTCTCAGGCCTTGTTCTCTGCCTCACACTCART 479
Lerrrererereeereeeeeernreeeeeenrneeeeterenererreennrernitl
Sbjct 1541 GCAGCTGTGGTCAGGCTGCTGACCTTTCTCTCAGGCCTTGTTICTCTGCCTCACACTCAAT 1600

Query 480 GIGICTGRAAGGTTTGATTCCAGCTTTTCTGAGTCCTGCAGCCTCCACTCAGGTCAGGACC 539

R N N NN R A R N AR RN RRARNY
Sbjct 1601 GTGTCTGAARGGITTGATTCCAGCTTTTCTGAGTCCTGCAGCCTCCACTCAGGTCAGGACC 1a6e0

Query 540 AGRAGTCGCTGTTCCTCCCTCAGAGACTAGRACTTTCCAATGRAATAGGAGATTATCCCAG 599

TERRRRRE R e e e i e e e e e e enenenngnitnl
Sbijct 1661 AGRAGTCGCIGTITCCTCCCTCAGRGACTAGAACTTTCCRATGRATAGGAGATTATCCCRAS 1720

Query 600 GIGCCTGTGTCCAGGCTGGCETCTGGGTTCTGTGCCGCCTTCCCCACCCCAGGTGTCCTG 650

(R R R RN NN N R R R AN RN RN RN RN
Sbjct 1721 GTIGCCTGTGTCCAGGCTGGCGICTGGGTITCTGTGCCGCCTTCCCCACCCCAGGTGTCCTG 1780

Query 660 TCCATTCTCAGEATGETCACATGGGCGCTGCTGEAGTGTCCCARGAGAGATGCARAGTIGT 718

FIRRRRERRRR e e e e e e e e e e e e e e e el
Skjet 1781 TCCATTCTCAGGATGGTCACATGGGCGCTGCTGGAGTGTCCCARGAGAGATGCARAGTGT 1840

Query 720 CTGRAATTTTCTGACTCTTCCCGTCAGAACCCCCARAGACACACGTGACCCACCACCCCCT 779
PLLLEERRERR R e e e e e i e e e e e e b e el
Sbjct 1841 CTGAATTTTCTGACTCTTCCCGTCAGAACCCCCARRGACACACGTGACCCACCACCCCCT 1900

Query T80 CTCTGRCCATGRGGCCACCCTGAGGTGCTGGGCCCTGEGCTTCTACCCTGCGGRAGRATCAC 839
TRRRERERR Rt i e e e e e e b e e e e e e e e e e e e e e el
Sbjct 1801 CTCTGACCATGAGGCCACCCTGAGGTGCTGGGCCCTGGGCTTCTACCCTGCGGAGATCAC 1960

Query 840 ACTGRACCTGGCAGCGGGAT GEEERAGEACCAGRCCCAGGACACCGAGCTTGTGGAGRCCAG B99
IR R R AR R R AR AR RN RN R R AR AR A RN
Sbkijct 18961 ACTGACCTGGCAGCGGGATGGGGAGGACCAGACCCAGGACACCGAGCTTGTGGAGACCAG 2020

Query 900 GCCRAGCAGGRGATGGAACCTTCCAGARGTGGGCR 0933
(R R R RN R RN AR RN RERRRE]
Sbijct 2021 GCCAGCAGGAGATGGRACCTTCCAGRAGTGGGCA 2054

Gambar 11. Homo sapiens.
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B Download v GenBank Graphics

Homo sapiens, HLA-C gene for MHC class | antigen, cell line DKMS-LSL-C-1254, allele HLA-C*06:new
Sequence ID: emb|LT599311.1] Length: 3349 Number of Matches: 1

Range 1: 710 to 1038 GenBank Graphics

Score Expect Identities Gaps Strand
608 bits(329) 2e-170 329/329(100%) 0/329(0%) Plus/Plus
Query 1 AGTGRACCTGCGGAARCTGCGCGGCTACTACARCCAGAGCGAGGACGATRAGTGACCCCG 60

FEELEETERET e e e e e e e e e e e e e e e e e e ey
Sbjet 710  RGTGRACCTGCGGARRCTGCGCGGCTACTACARCCAGRGCGRGGRCGGTGAGTGACCCCG T80

Query 6l GCCCGGEECGCAGETCACGACCCCTCCCCATCCCCCACGRACGECCCGEETCECCCCERE 120
TERELEEERE e e e e e e e e e e e e e e e e e et
Sbjct 770  GCCCGGGEGECGCAGGTCACGACCCCTCCCCATCCCCCACGGRCGGCCCGGEEICGCCCCGRE 829

Query 121 TCTCCCGGICTGAGATCCACCCCGAGGCTGCGGAACCCGCCCAGACCCTCGACCGRAGAG 180

TERRRREERE R e e b e e e r e e i bbb e e el
Sbijct 830 TCTCCCGGTCTGAGATCCACCCCGAGGCTGCGGAACCCGCCCAGACCCTCGACCGGAGAG 880

Query 181 AGCCCCAGTCACCTTTACCCGGTITCATTTTCAGTTTAGGCCAARATCCCCGCGGETTGE 240
TEREEREEREr et e e et r et e e et
Sbjct 880 AGCCCCAGTCACCTITACCCGGTTITCATTITCAGTITAGGCCARAATCCCCGCGAGTIGE 949
Query 241  TcggggetggggeggggetcegggggacggggctgaceacgggggeggggecagggICICA 300
CELEEECEEE TR e L L e e e
Sbjct 930 TCEEEGCTGEEECEEEECTCEEEEEACGEEECTEACCACGREEECGEEECCAGGETCTCE 1000

Query 301 CACCCTCCAGTGGATGTATGGCTGCGRCC 329

RN RN RN RN RRNRNR RN
Sbjct 1010 CACCCTCCAGTGGATGTATGGCTGCGACC 1038

Gambar 12. Homo sapiens.

Sampel SL6 HLA-Cw6
Contig

| f ! ] =|ﬂ 1 i 1 ] ] IZIH

I . R B GG 52 LA CACRACCEC T AT LA oALG

I X il H il 1 1 (X fi 1l {

G G AN 4 I OGN AL UG 13 (R A A G VRN LEM SRR MO

q d b Z‘EIU ?EIU n ) il l i i

RO AU S K G (R A AR 8 G A S O 0 DM 17
I

Gambar 13. Sampel SL6  HLA-Cw6.
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y
BLAST * » biastn sulte » RIDVISRJRBU014 Home  RecentResults  Baved Strategie  Heln

ELAST Results
Feii re Besibmit - Swe SearchStalcnics B Farmafing aptions & Downlnas YoullTE Hew fr ot i

SL6 HLACWS

i Blzakreport descripdion

RID VZSRIN2U0LS (Expaes it OB 27 14:24 po)

Query IDv 10| Quory 103205 Dulubase Hame 10
Description None Bescription  Kudenndzs rodectnn (oo
Molecule type nudel acid Program CLASTH 2.5.0+ = Coadon
Duery lenqth 442

Other reports: b Gearch Summary [Taxonory reporcs] [Olstange tree of resuls]
Sl Graphic Summary

= of 102 the Query -

Mouse-aver to show defline and scores, click to show

Gambar 14. BLAST result.

[=Descriptions

o L i c

Select All None Selected 0

i Ahgnments L
e Max Total Quary E it | micisson

Score scofe covel | value

HOMO sapens HLAC gens for MM tlass | antigen, aliele HLA

142, cell ng DEMS-LSL-C-394 608 G608 99% 20170 99% LNA1IS0G1

T Homo sapeens solle De8 CO_P0_NRSO0_IND C 1104 MHC class | anfigen (HLA-C) gene complete o 603 603 09% 1e-168 09% KXG45453 1

0 sapans sokabe D7 GO pplele s 603 603 99% le-168

603 603 099% le.168

2 Hom WHC class | anligen (HLAC) g

Homo sapiens |soiate Bcd C3 P MHE class | antiven (HLA-C) gene. compiel

Homo sapeens (solate e CO P NO G WBC class | anfipen (19 A0) gens complete oos 603 603 09% 1e.168 90%
T tiomo sapens isolate e C2_P1_NRI2E IND C 06020502 MHC class | antigen (HLAC) gene complete o5 603 603 99% 12108 99% mxsabgdsy
T Homo sapsens isolbe Be1 CO_P1_NR190 ND C 06020901 MHC class | aptipen (HLAC) gune complete g 603 603 99% 1e-163

Homo sapens, HLA-C gene for MHC class | antigs:

603 603 99% 1e168

Homo sapiens HUA-C gene for MHC class | ant ling D54 51 4 ahele b 16 nEw 603 603 099% le-168

Homo sapesns (soiate AT0314 MHE 51580 variant abele. compiste cds B03 603 99% 1e-168

603 603 99% le-168

1ass | angge

Hemo sapeens isolate WT

- tlass | anbigen (HLA-C) gene HLA-C'O6 0201 01 varant slele_complet

Homo sapens MHC cless | antigen (HLA-C1 gene HLA- 2 01 _07ed siele compiee cis 603 603 99% le.168 o4

I Homo sapeens BHC Chass | anligen (HLA-CY gene HLA-CY

02 01 Oied ghele complede cods 603 G603 99% 1163

) sapiens MHC class | antigen (HLAC) gene L06.04.02 allele, compiate cds 603 603 99% le-168

Homo sapens, HLAG gl ine DKMS-L51-C-084 nuil sllele HLA-CO6 new B03 603 99% 1e-168

Gambar 15. Squences producing significant aligment.
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Homo sapiens, HLA-C gene for MHC class | antigen, cell line DKMS-LSL-C-1244, allele HLA-C*06:new
Sequence ID: emb|LT599301.1] Length: 3349 Number of Matches: 1

Range 1: 707 to 1038 GenBank Graphics

Score Expect Identities Gaps Strand

603 bits(326) le-168 330/332(99%) 0/332(0%) Plus/Plus

Query 3 TGAACCTGCGGARACTGCGCGECTACTACAACCAGAGCGAGGACGGTGAGTGACC 62
||ll|Il||||||||l|||||||||||||||||l|||l|l|||l||l|||||l|||l|||

Sbjct 707 GTGRACCTGCGGARACTGCGCGGCTACTACRACCAGAGCGRAGGACGGTGAGTGACC T66

Query €3 CCGGCCCGGGECGCAGGTCACGACCCCTCCCCATCCCCCACGGACGECCCGEETCGCCCC 122

TEERLRLRE R e e e e e e e e ettt
Sbjct 767 CCGGCCCGEGECGCAGGTCACGACCCCTCCCCATCCCCCACGGACGGCCCGRETCGCCCC  B246

Query 123 GRGTCTCCCGGICTGAGATCCACCCCGAGGCTGCGGAACCCGCCCAGACCCTCGACCEGR 182
TRERERERERR e n e e e e ettt
Sbjct 827 GAGTCTCCCGGTCTGAGATCCACCCCGAGGCTGCGGAACCCGCCCAGACCCTCGACCGGR 886

Query 183 GAGAGCCCCAGTCACCTTTACCCGGTTTCATTTTCAGTTTAGGCCARARATCCCCGCGEET 242
TRERLRLRRnen et
Sbjct 887 GAGAGCCCCAGTCACCTTTACCCGGTTTCATTTTCAGTTTAGGCCARRATCCCCGCGEET 946

Query 243  TGGTcggggctggggcggggotogggggacggggctgaccacgggggcggggccagggTc 302
PERELTRR R i e e e e e v e e e e niin
Sbjct 947 TGEGETCGEEECTGEGECGEGECTCEEEGERCGGGECTGRCCAL GGGGCCAGGGTC 1006
Query 303 TCR i GTGGATGTTGGGCTE cCc 334
PRRETRRRERRRREnne e it
Sbjct 1007 T TCCAGTGGATGTAT T cc 1038

Gambar 16. Homo sapiens.

Sampel SL8 HLACw7
Contig

| I 1] 5I] 'I] Eﬂ 102

[EEAT - ABEATE 66T T-TIG\-GI’ 'GP-HS CjﬂhT AILCAG.ICAN;T1GI’“P..|.G”CCL.-G GKC RANCAGHTZASAGCCIALCTGRAGEG
i fi] 1il i [ i il T

CABGTGIGTEGAGTGE CTCCI’“C%hTﬁCJGbAI’nh e lI;GhGﬁC_CTI;CAG GIGIASGTACCAZGEGCAGGEGEREOCITLCTCATYICITATAGATZICEC

] ik “ i a Zi ] a i i X

CGEATGECCICTCACTASEAGGLEAGE AM.’"GIG&T AR GAATA TG T T TEAA TECACANTGGCATGAGT IT 2CC TEASTT ICOTC TSAZGEECEC
H

i ES 3 ] i w il L] 4 40
Lo TaCICICTAGEAL A TTAACGSATARAGCS C GAGJF«MT GAGIRSAABATAR D I TGEAATACTGATCAGEGETZICOT ITSACCALT ITRACCACTECAG

-FI] 4@: -EU -H] 4 5I] 0l 521] ] 54]
CASCTGIGE ICAGECTGIIGACCTT IS T2 ICAGRES T'II"TI'C"C GoCTCACACTCARTE TS0 IGAAZGTITGATTCCAGIITITC T2ART IO TGCAGICTCTACIC

0 5[’[ arl] ‘ﬂ: :Iﬂ ED ﬁm ? ﬁﬂ 1S
ABETCASEANCAGRAR TG0 16T ToCTCoCTCAGARAT TAGAACTTTCCAATGAAT ARGAGA TTATICoARGTGCCTETETICAGGCTEE0GTITRGETICTGTECEG

[T ] i ET] [ il i a [ i i
CCTTCCCACCCCAGETSICCTCTCCAT T ICACGAT ST CACAT GE6LET IGUTZGAGTETCCCAAGAGAGATGCARAZTEIC JGAAT TT T TGACICT T1ECIGTCA

i i T m ] 7l i (] o il L
CAACTCOCAAACATACATETGACCIACCACCECC TS T2 TS ACCATGAGED TACCCTGAGE IS0 TB6EC CTEGE0 I T TACTCTGCLGAGATIACAC IGACT TSGCAG

i EX &0 E [ ] 1] # L 50 HH

CGEGATSEGEACGAC ASACLCAGEACAILGAGL T GG AGACT ARG ECAGCAGEALATASAACCEIECAGANE I GRGC ARD T5 TECHGE 15 CONONGERY

Gambar 17. Sampel SL§ HLACw7.
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BLAST * » blastn sulte » RIDNZTFOKV1015 Home  RecentResulz  Seved Strategies  Heln
BLAST Results
Cdit arc Recuomil  Save Sgarch Sategies  e-Formetiing ooficns  »Dawrlcac YoulEE) |lowto reac this page  Dlact repor description
SL8 HLACWT

RID G0USY 1003 (EXET2S on Ud-2/ 19:46 pm)

Thuery 1) dfijuery 15450 hatahase Name nr
Descripfion Hone Description  Kucentide colertinn {nk)
Maolecule type nicee acd Program  RIASTH 2.5.0- b Cmation

DQuery length 366

O D pepr e B Seanch Sumnvary | Tascaweny reporl=] [Dil4ne | es ol el |

) :

Distribution of 118 Blast Hits on the Query Sequence W

Mouse-over to show defline and scores, click to show alignments

Color key for ent scores
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Gambar 18. BLAST result. "

[=) Descriptions

Sequences producing significant alignments:
Select All None Selected 0
i Algnmerts [+

Max  Total Query E
Jescniption ident  Accession
Descip score  sCofe  cover | value ¢ it

camplele cds 1760 1760 100% 00 99% KXE40050 1
3 ) sagieqs. H 1760 1760 100% 00 99% LI3003621
2l Homo sapiens. H 1760 1760

- 1760 1760
1760 1760

1160 1760

cell ling DRMSL8L-C-125

ALA-CTT new 1760 1760

ML SE-C-1

5, allee HLA-COT e 1760 1760 100% 00 99% LT5003021

el HLA-CHOT e 1760 1760 100% 0.0 99% LT5004161

1 Homo sapiens HLA 3t MHC elass | anligen, cell line DRMS-LSL-C-135

saplens HLA-C gene for MHC class | antigen, cell KMS-LSL-C-1

1760 1760 100% 0.0 99% LT5063961

| Homg sEplens ispiate NT0A24

11:01.01 vanant alles complete cos 1760 1760 100% 0.0

Jass | antigen (HLA-C) gene, HLAC

18

i0mD Sapiens MHC class | antic: ) gene, HLAC e absle. compets ods 1760 1760 100% 0.0

Home sapiens MHC ¢lass | antigen (HLA-C) cene, HLA-C 01_0te2 aliele, complete cis 1760 1760 100% 00 99% Ku31owAd

Homs saplens MHC ¢lass | anlicen (HLA-C) gene HLA

01 _Dfel allele complets cds 1760 1760 100% OO0 99% EU319n901

Homg sapiens MHC class | antigen (HLA-

1 01 0ie2 alkieie

mpiets cds 1760 1760

Gambar 19. Squences producing significant aligment.
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Homo sapiens, HLA-C gene for MHC class | antigen, cell line DKMS-LSL-C-1292, allele HLA-C*07:new
Sequence ID: cmb|L| 583621 Length: 3354 Number of Matches: 1

Range 1: 1110 to 2070 GenBank  Graphics

Srnre Fxpect Tdentltles Gaps strand
1760 bits(953) 0.0 961/967(99%) 1/967(0%) Plus/Plus
RQucry 1 CAACCACCACCTCCCCTCCTOCACCOMCCCCCACACCCCOCCTCACATCACCCACCCCARA 60
R RN N NN
Skict 1110 GRRCGAGGACCTGCGCTCCTGEEACCECCGCGGACACCECGGCTCAGATCACCCAGCGCAR 11469
tmery Rl [T AL S S RO K AL AS TS AL AL T AT TS AL SIS UATTF ST 1TS54 120

R N N e N e N N NN
Shjct 1170 GITGGAGGCGGCCCGTGCGECGEAGCAGCTEGAGRGICTACCTGERAGEEGCACCGTGOGTGGR 12204

Query 121 CTCCCTCCOCACATACCTCCACARCCCCAACCACACCCTCCACCCCCCACCTACCAGCCG 184
R N N N N N N NN NNy

Sbjul 1230 GIGGCTICCGCAGATACCT CGEGE CGECIGCAGCGCGCAGGTACCAGEEE 12885

tmery 1R1 CTALF IS A I O ATT Y U T A T AL AT T T USSR A ST T AL TR A AT 5 240
[N N T N N N N N NNy

Sbjct  12U0 CAGT NECCTTCCCCATCTCCTATAGATCTCCOGEERATEECCTCCCACCRAGEREEEE 1344

Guery 241  ACCARRATCCCATCACCACTCCAATATCCCCCTCCCTTCRATCCACRATCCCATCACTTT 200
N N N N N N NN R NNy
Sbjul 1300 AGGARARTGGGATCAGCACTGGRATATCGCCCTCCCTTGRATGGRGRAATGGCATGAGTTIT 1409

fuery 301 TCCTIGRGTTTCCTCTGAGEECCCCCTCTGCTICTCTAGGRCARTTRAGGGRATGRAGTCTCT 360
N R N N N N N N NN NN
Sbjct 1410 TCCTGAGTTTCCTCTGA CCOCTCTECTCTCTAGGACAATTARGCGATGARCTCTCT 146U

Qucry 36l CACCARATCCACCCCAACACACTCCCTCCARATACTIATCACCCCTCTCCTTTCACCACTT 120

R N N N N N R SN N NNy
Sbjul 1470 GRGGRRAT GRCAGTCCCTGGRATACTIATC TCICCTITGACCACTT 1529

fQuery 421 TGRCCACTGCAGCRAGLTGTGETCAGECTGLTGRCOCTTTCTCTCAGECCTTGTITCICTGOC 480
frinernnnnnnnninnennrnnrernrnnrepnrnnnnepnenninnnnennnnl
Sbjct 1530 TGACCLCTGCAGCAGCTGTGGTCAGCCTGCTGACCTTTCTCTCAGGCCTTGTTCTCTGCC 1589

Qucry 481 TCACACTCAATCTCTCTCAACCTTTCATTCCACCTTTTCTCACTCCTCCACCCTCCACTC 540

R NN R e NN
Sbijul 15390 TCACACTCAATGIGICTGARAGGTITGATTCCAGCTITTCTGAGTCCTGCAGCCTCCACTC 1649

guery 547 REETCRGERCCAGRRGTOECTET TOCTOCC TOAGASACTAGARCTTTOCARTERARTAGER RO
(RN N N N N N N N N RN
Sbjct 1650 AGETCAGGACCAGAAGTCGCTGTTCCTCCCTCAGASACTAGAACTTITCCAATGARTAGGA 1700
B
Query €01 GRTTATCCCAGGTCCCTGTGTCCAGGCTGGCGICTGEETTCTGTGCCGCCTICCCCACCC 66D

TERRCERRRR e e e e e e e en e b e e e e e e ennnnl
Sbjct 1710 GATTATCCCAGGTCCCTGIGTCCAGGCTGGCGICTGGGTTCTGTGCCGCCTTCCCCACCE 1769

Query 66l CAGGTGTCCTGTCCATTCTCAGGATGGTCACATGGGCGCTGCTGGAGTGTCCCRAAGAGAG 720
TERLERRRRR e e e et e e e e e e e e e e e e e b e e e e e el
Skjct 1770 CAGGTGTCCTGTCCATTCTCAGGATGGTCACATGGGCGCTGCTGGAGTGTCCCAAGAGRAG 1829

Query 721  ATGCARRGTGTCTGRAATTTTCTGACTCTTCCCGTCAGRARCCCCCARRGACACACGTGACC 780
TERLLRRRRR R e e e e e e e e e e e e e e et
Sbjct 1830 ATGCARRGTGTCTCAATTTTCTGACTCTTCCCGTCAGRACCCCCRARGACRCACGTGACC 1889

Query T8l  CACCACCCCCTCTCTGACCATGASGCCACCCTGAGGTGCTGGGCCCTIGGGCTITCTACCCT 840
(RN RN RN RN RN RNRR|
Skjct 1890 CACCACCCCCTCTCTGACCATGASGCCACCCTGAGGTGCTGGGCCCTGGGCTTCTACCCT 1949

Query 841  GCGGRGATCACACTGACCTGGCASCGGGATGGGGAGGACCAGRCCCAGGRCACCGRGCTT 900
NN R RN NN NN RN NN
Sbjct 1850 GCGGAGATCRCACTGACCTGGCASCGGGATGGGGAGGRCCAGRCCCAGGACACCGRAGCTT 2008

Query 901 GIGGAGACCAGGCCAGCAGGAGATGGAACCITCCAGAARTGGECAGCTGIGETGETGCCT 960
TELLIRRRRR R e e e e e e e e e PRl
Skjct 2010 GTGGAGRACCRGGCCAGCAGGAGATGGAACCTTCCAGARGTGGGCAGCTGTGETEGTGCCT 2069

Query 961 -CTGGAC 966
[RRRRY]
Sbjct 2070 TCTGEAC 2076

Gambar 20. Homo sapiens.
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Gambar 21. Sampel SL9 HLACw6.
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RID 'WIEFIVEACIR (Expres on 08-30 11:45 am)
Query ID W|Guery_213491 Ddlabiase Name 111
Description Hens Description  Nuceotds colection [t
Malzcule bype  nucsc acid Program GLASTN 2.5.0- B Citaten
Query | ength 312

arher reparts: B Scarth Sumeany [Taxnnomy reports] [Dsmnee froc af ents]
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Gambar 22. BLAST result.
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(Descriptions

Sequences producing significant alignments:

Select: All None Selected.0

i et —— 0
Descrigton M| Tl Query| B g | pesion

SCore score cover  vale
Bl Homo sapiens soiate IbeB, CO_PQ_NRS0D NG C 06020101 MHC class | antigen (HLAC) gene. tomplete cds 608 608 99% 2e170 100% KiG4oa531
| Homo sapiens ioiate Ibe7_CO_PD_NRSOD_IND_C_05020101 MHC ciass | antien (HLA-C) gene complete cds 608 608 99% Ze1T0 100% KXH409521

608 608 99% 2e-170 100% KiG400461
608 608 99% 2e170 100% KMG400451

£ Homo sapiens solate Ibc2 C2 P NA326 IND C 05020102 MHC class | anfigen (HLAC] gene. complee cds 608 60B 99% 2170 100% KG400431
El Homo saoiens solate b CO P1_NR1OD IND G 06020101 MHC ciass | anligen (HLA-C) gene complete cds 608 606 99% 2e-170 100% KXG400401

608 608 99% 2e170 100% L7sggatit
606 608 99% 2e-170 100% L7599t
608 808 99% 2e170 100% Kuz24542t
608 608 99% 2e-170 100% Ku3243351
608 808 99% 2e170 100% KU3192031
608 608 99% 2e-170 100% KuU3192021
608 608 99% 20170 100% KR9207311

B Homo sapiens. HLA-C pseudogene, cell ine DMS-LSL-C-064, n allele HLA-C'06 new 608 608 99% 2e170 100% Lhaoues:i
| Homo saniens HLA-C gene for MHC class | anligen. ced ine DKMS-LSL-C-063 aliele HLA-C'06 new 606 608 99% Ze170 100% L1@geest

Gambar 23. Squences producinis‘gniﬁcant aligment.
| s

B1Download v GenBank Graphics

Homo sapiens. HLA-C gene for MHC class | antigen, cell line DKMS-LSL-C-1254, allele HLA-C*06:new
Sequence ID: emb|LT599311.1] Length: 334% Number of Matches: 1

Range 1: 707 to 1035 GenBank Graphics

Score Expect Identities Gaps Strand
608 bits(329) 2e-170 329/329(100%) 0/329(0%) Plus/Plus
Query 4 CCGAGTGRACCTGCGGRARCTGCGCGACTAC TACAACCAGAGCCAGGACGGTSAGTGACC 63

(RN R RN NN RN AR RN AR AN AR R RN NN RRRRA RN
Sbjct 707  CCGAGTGAACCTGCGGARACTGCGCGGCTACTACRACCAGAGCGAGGACGGTEAGTGACC 766

Query 64 CCGGCCCGGGECGCAGETCACGRACCCCTCCCCATCCCCCACGRACGRCCCGEETCGCCCC 123
RN RN RN R RN N RN R RN R RN RRRRRRURRARA RN
Sbjct 767  CCGGCCCGEGECGCRGGTCACGACCCCICCCCATCCCCCACGGACGGCCCGGEICGCCCC B26

Query 124 GAGTCTCCCGETCTGRGATCCACCCCGAGGCTGCGRARCCCGCCCAGACCCTCGACCGGA 183
RN R R RN NN RN RN RN AR RN R RN RN AR RRARA NN
Sbjct 827  GAGTCTCCCGGTCTGAGATCCACCCCGAGGCTGCGEAACCCGCCCAGACCCTCGACCGGA 886

Query 184  GAGRGCCCCAGTCACCTTTACCCGGTTTCATTTTCAGTTTAGGCCRARATCCCCGCGGGT 243
TLELREREREE LR e e e e e e e e e e e el
Sbjct 887  GAGAGCCCCAGTCACCTTTACCCGGTTTCATTTTCAGTTTAGGCCRRAATCCCCGCGGGT 944

Query 244 TGGETcggggctggggcggggetcgggggacggggcsgaccacgogggcggggecagggIc 303
RN RN NN RN NN AR NN AR RN INNAARNNARNAAANY

Sbjct 947  TGEICGGGGCIGGGGCGEEGCTCGEGEGACGEEECTGACCACGEGEECGGEEEICAGEGTC 1006

Query 304  TCACACCCTCCAGTGGATETATGGCTGCG 332
LELELELREETE LR el
Sbjct 1007 TCACACCCTCCAGTGGATGTATGGCTGCG 1035

Gambar 24. Homo sapiens.
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Gambar 25. Sampel SL10 HLACw®6.
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SL10_ HLACWE

RID 'W7C5L5PBOIR (Expires on 0B-30 11:49 am)
Yuery L || Guery 111685 Database Name nr
Description  Mone Description  Muzizctide colection (nt)
Molecule type  nuceic acid Program  BLASTM 2.5.0+ B Cistion
Query Length 320

Uther reports; B Search Summary [ 1axenomy repcrts] [Iistance tree of results’

[=)Graphic Summary

Distribution of 102 Blast Hits on the Query Sequence 4

Mouse-over to show defline and scores, click to show alignments

Color key for alignment scores
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Gambar 26. BLAST result.
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Sequences producing significant alignments:
Select Al None Selected:)
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i ighments

Description

Homo sapeens isoiate bck CO PO NRSD0_IND_C_0BA20101 MAC class | anfigen (HLA-C) gene complete cds

T Homo s

I Homo sapiens isciate Ibed_ G3_PO_NR234 IND_C_0B020101 MHC class | anfigen (HLA-C

L Homo sapéens isolate ibc CO_P3 HR180 _IND C_DBO020102 MHC class | antigen (HLA-C) gene, compiele cds

Home sapeens. HLA-C gene for MHC cless | anfigen cell ine DMS-LSL-C-1254. allets HLA-C™0G new

Homa sapiens. HLA-C gene for MHC class | antioen. cel ine DKMS-LSLC-1244 alele HLA-COGnew

Homo sapeens isoiate N

HC class | antgen (HLA-C) gene, HLA-C0G 134 variant alele. complete cds

Homo sapiers isokate NTO1320 MHC class | anboen (HLA-C) gene HEA-C'06 02 (101 variant allele. ¢ompéete cds

MS-LSL-C-963. abele HLA-C0G new

Homo sapiens. HLA-C gene for MHC class | antigen cell ine DEMS-LSL-C-O45 aliele HLA-C*08 new

Gambar 27. Squénces producing‘gm’ﬁcant aligment.
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B Download v GenBank Graphics

Homo sapiens, HLA-C gene for MHC class | antigen, cell line DKMS-LSL-C-1254, allele HLA-C*06:new
sequence ID: emb|LT599311 1| Length: 3349 Number of Matches: 1

Range 1: 707 to 1024 GenBark Graphics

Score

588 bits(318)

Expect Identities Gaps Strand
3e-164 318/318(100%) 0/313(09%) Pus/Plus

Query
Sbjct
Query
Sbjct
Query
Shyct
Query
Sbjct
Query
Sbjct
Query

Skjct

3

707

683

767

123

ga7

183

887

243

947

303

CCEAGTGARCCTGCGAARACTGCGCGGCTACTACARCCAGAGCGRGEACGGTGRAGTIGACC
TERREEREET e e i e e i e e e e e e e el
CCEAGTGARCCTECGEARACTECGCGECTACTACARCCAGAGCGRGEACGETGAGTIGACC

CCEGCCCEGGGCGCAGGTCACGACCCCTCCCCATCCCCCACGRACGGCCCGEETCGCCCT
TERELEREERR R e e e e e e e e e e e e i e e e e ennennl
CCEGCCCEEGGLGCRGETCACGACCCCTCCCCATCCCCCACGRRACGRCCCGRGTCGCCCC

GAGTCTCCCGGTICTGRAGATCCACCCCGAGECTGCGGRARCCCGCCCAGRACCCTCGACCGGA
TERLERREER R e e e e e e e e e bbb e e e b e e nennl
GAGTCTCCCGEICT GRGAT CCACCCCGAGECT GLGEARCCCGCCCAGRCCCTCGACCGEA

GRCRGCCCCAGTCRCCTTTACCCGETTTCATTTTCAGTT TAGGCCARRATCCCCGLGGET
LR N R RN R R N R RN AR RN RE
GACGRGCCCCAGTCRCCTTTACCCGETTTCATTTICAGTT TAGGCCARRATCCCCGLGGRT

TGETCggIgctygggcggggetcgugggacggggctgaccacygggacgggyccagggrc
FCCCCETE LT R e e i
TGETCGEEEECT GEEECGEEECT COEGEEACGEELCT GACCACRGEEECGEEECCAGGETC

TCACACCCTCCAGTGGAT 320
FERREELELEET T

1007 TCRCACCCTCCAGTIGGAT 1024

Gambar 28. Homo sapiens.
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Gambar 29. Sampel SL17 HLACw®6.
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BLAST Results

Cditand Resibmit  Sawe Search Siralegies  eFormafing options & Downloac YoallfiT] |low to reac this page  Dlastreport descristion

SL17_HLACw6
RID WUDCPIHEDIS (Expies on 09-06 17:06 pm)
Query I Guary_ 90543 Nalabase Name 10
Description  Mane Description  Nuceande cobecton (nt]
Molecule type nuce: acd Program SLASTH 2.3.04 B Citston

Query Lennth 308
Uther reports; BYeznch summary [1sxoncmy reports] [Listznce tree of resuis]

(=)Graphic Summary

Distribution of 100 Blast Hits on the Query Sequence &

|Mouse-over to show defline and scores, click to show alignments

Color key for alignment scores
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Gambar 30. BLAST result.



145

(=IDescriptions
Sequences producing significant alignments:
Select All None Sekected 0
Ji Alignmests 2y
Descipion Eﬁ J:olfi {m' WEE Ident  Accession
T Homo sapiens HLA-C gene for antigen cel ing DKMS-L51-C-1315 aliele HLA-C12 new 955 555 99% Je-154 9O% LIS@3edt
D mg sapens HUAS gens for MHC tlass| antigen cel ine DKMS-LSL-C-1303 alile HLAC1Z new 555 555 99% 3e154 09% LTHOmTSi
I Homo sapiens. HLA-C gene for MHC class | antigen, cell ine DKMS-LSE-C-1304, aliele HiA-C*12 new 555 555 00% DJe154 09% LTS083T4M
A §56 555 00% 3e.154 00% LTS003641
555 555 00% 3e-154 00% LTSooss2i
- 555 555 9% D154 OU% LTSooust
E 555 555 09% Je-154 99% LTE0xlt
B 566 555 00% 3154 00% LTEOONI1
n 555 555 00% 3e.154 00% LTH0OR25
E 556 555 00% %e154 9% L1sowdi
O 555 555 09% 3e-154 9% LIEXI01
T vigm sapiers HLAG geneior MHC class | anigen cel ine DKMS-L51-C-1345 4l i 555 565 O9% 3Je54 09% LTEOBd1L1
T Homo sapens, HLALC gene for MHC class ! anfigen, cell ine DKMS-LSL-C.1322, aliele HLA.C*12 new 555 555 00% Je154 09% LTSomantd
555 555 00% 3154 OO% KUDNOT
555 555 09% Je154 00% KT4540021
555 555 00% 3e154 00% Lh9%geisi

= Alignments

BIDownload v GenBank Graphics

Homo sapiens, HLA-C gene for MHC class | antigen, cell line DKMS-_SL-C-1315, allele HLA-C*12:new
Sequence ID: L 7599384 1 Length: 3349 Number of Matches: 1

Range 1: 732 to 1038 GenBank Graphics

Score Expect Identities Gaps Strand
555 bits(300) 3e-154 304/307(99%) 0/307(0%) Plus/Plus
Query 1 GGCTAGIACRACCAGAGCGRGECCGETGAGTEASCCCEEYCCGEGECECAGGTCACGRCC 60

TREEE PEERRn i e et e e e veeel pnn e e e
Skjct 732  GGCTRCIACARCCAGRGCGAGGCCGETGAGTIACCCCGGCCCGGGGCGCAGGTCRCGRCC 791

Gmery 61 CCTCCCCATCCCCCRCGRACGGCCCEGETCGICCCGASTCTCCCGGTCTGAGATCCACCC 120
(AR NN N RN N AR R AR A R AR RN AN AN RY]
Skjct 792  CCTCCCCATCCCCCACGGACGGCCCGGGETCGICCCGAGTCTCCCGGTCTGAGATCCACCC B3l

Query 121  CGAGGCTGCGGARCCCGCCCAGRCCCTCGACCGGAGAGAGCCCCAGTCACCTTTACCCGG 180
TELLLEREL LR e i e e e il
Sbjct 852  CGAGGCTGCGGAACCCGCCCAGACCCTCGACCGGRGAGAGCCCCAGTCACCTTTACCCGE 911

Cmery 181 ITTCATTITTCAGTITTAGGCCAARATCCCCGCGGGTITGETcgggyctggggcggggctegg 240
IR RN NN RN RRARNEY
Sbjct 8§12 TTTCATTITTCAGTTTAGGCCAARATCCCCGOSGGTTGRTCGGGECTGEGGCGEGGETORE 571

fmery 241 gggacgoggctgaccacgggggcggygccagygTCTCACACCCTCCAGTGGATGTATGGC 300
TELRRERER e e e e e e e e e e e e eenenrnntl
Skiject 872  GGGACGEGGCTGACCRCH GGGGCCAGEGTCTCACRACCCTCCAGTGGATGTATGEC 1031

Query 301 TGCGACC 307
[HRRREN
Sbjct 1032 TGCGACC 1038

Gambar 32. Homo sapiens.
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Gambar 33. Sampel SLK7_HLl w7.
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BLAST result

Signin i NCRI

o
BLAST  » blastn suite :» RID-WUDRSURJ015 Home  RecentResuis  Sauved Swetegles  Help
BLAST Results
Foil ened Hinl {rgy opliars: B Downlcel 'fl]i Huzer foo iz hie Bl gl
SLK7_HLACWT

RID WUCKSURIOLS (Expres on 07 06 17212 pm)
Datahase Name nr
Description  Mucectde
Program GLASIN 5.0

Query T Ouery_ 17341

Lescription  Mons
Molecule type nucac acd
Query Length 375

colection {nit)
= B Lznen

Other reports: B Search Summary | Taxcnomy reports| |Distance tree of results|

(=/Graphic Summary

Distribution of 118 Blast Hits onthe Query Sequence &
Mouse-over to show deflina and scares, click to show alignments

Color key for alignment scores

Gambar 34. BLAST result.
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EDownloac «~ GenBark Graphics

Homa saplens IMHC class | antigen (HLA-Cw) gene, HLA-Cw-Cw"0706 allele. promoter reglon and complete cds
Sequence ID: FJ7E5732.1 Length: 4551 Number of Matches: 1

Ranage 1: 1773 to 2747 GenDank Srashics

Scora Expact ldentities GLaps Strand
LBC1 bits(975) 0.0 975/975(100%) 0/975(0%) Plus/Plus
uery 1 GLCEECANGEAT TACATCGCCCTEANGREGACCTZOGCTCCTEEACCECCECERACRCC &0

PRCLTRRRRRE R e i e e e e e ernennl
shirt 1773 FROARCBAGERTTACATOROCCTEAATRRERACCT = TRCTOCTRRRTOEOORCRRACRCT 1837

Juery 601 CCGECTCAGRTCACCCAGCCCARGTTSERACGCGECCCETICCAGCERAGCAGCTEASRAGCC 120
(AR AR AR AR RARR RN R R NN (AR RN ARNRRRAAN]
Sbjct 1833 CUGECTCARATUAUCCALUEC LAY T SEALGUGE SALCAGCIEASALCL 1892

Query 121 IACCTEERAGEGCACET SCGIGRAGTEECTCCGCAGATACCT LOCCCGRRGERGROG 180
TELLIRERR R e e e e
Sbjct 1202 TACCTCCACCOCACCTCCCICCACTCOCTCCCCACATACCTCCACAACCCCAACCACACS 1832

Wuery 1381 LA T L RS L A AL L L L AU LSS L U L LA LALAGRTIIIUUDE 240
PELLIRRERRRR LR i e et
Sbjct 1353 CIPGCAGCGCECAGGTACCACGGGECAGTGEEEAGCCTICCCCATCTOCTRTAGATCTCCCG 2012

fuery 221  CGGATGGCCTCCCACGR GEAANMTGGEATCACCACTGEANTATCGCCCTCOCT 30U
IIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIII

Sbjct 2013 GGATGGEICTCCCACGA BORRTGGEATCRECRCTEERATRTCGCCCICOCT 2072

Cuery 301 TGAATGEAGRATGGCATGRCTTTTCCIGAS CCCCTICTGCTCICTAG 36D

IIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIII
Sbyet 2073 LGAAISSARARPEEC AL AL LA P O PR AR O U I L LA 2132

Query 35l CRCAATTRACGEATGARMGTCTCT GAGERART GOAGEEERRGACAGT CCCTIGRRARTACTERE 420
[N RN N N NN RN NN R R RN N RN RN
Sbjct 2133 CGACAATTARGGGATEMGTCTCTELGENANTGEAGSEEANGACAGTCCCTGGAATACTEL 21532

ETy 421 TORAREE ST T T TTRACCRCT T TRAT RO TEC AR AR TRETEET I AEECTECTERCTTT 480

LA N N N NN N R AN RN ANy
Sbict 2153 TCAGGESTCICCTTTRACCACTTTGACCACTGCAGCAGCTGTGETCAGECTGCTRACTIT 2232

aery 431 SCTCTCARGUCTTETTCICIGUCTUACACTCAR TS UEECIGARGIS P PLEEATICCASUITT 540
TOCTTRRRRRR R e e i ee e et e rrneennl
Sbjcl 2253 ICTCTCAGGCCTITATTCICIGCCTCACRCICAATGETSTCIGAAGSTTTGRATTCCASCTIT 2312

fucry 511 ICTCACTCCICCACCCTCCACTCACCTICACCACCASARCTCCCTCITCCICCCTCACRCA 600
LR R R R R R N AN RN RN AR RN
Sbyjct 2313 WCTEARPUULGUAGUCICUAC P CAREPCAGGACCAGAMCI U GCIEL ICULCCCTCALALL - 2372

Qu=ry 60l CIRGRACTTTCCAATGRATAGGAGATTATCCCAGGTECCICTGTCCAGECTGECGTCTEE 6l

TERRREREET PR e e e e e e e e e e iy
Spbjet 2373 CIRGRACTTTCCAATGRRTAGGAGATTATCCCAGETSCCTCIGTCCAGSCTGGCGTCTGEE 2432

fQu=ry &6l GTTCIGTIGCCGCCITCCCCACCCCASGTCTCCTGTCCATTCTCAGEATSGTCRCATGEEC T20

TRRERRRET PR e e e e e e e e e e
Sbjct 2433 GITCIGTGCCGCCTTCCCCACCCCASGTCICCTGTCCATTCTCAGRATSGTCRCATGGRC 2482

Qusry 721  GCTGCIGGAGTEICCCRARGAGAGATSCARAGTGTCTEAATTTTCTGACTCTTCCCGTCAG TEC

TRLRERRET TR e e e p e e e e e e e
Sbjct 2493 GCTGCIGGAGTGICCCRRGAGAGATSCARRGTGTCTGARTTTTCTGACTCTTCCCGTCAG 2552

Qu=ry 781  RACCCCCRRAGACACACCTGACCCACCACCCCCTCTCTGRCCATGAGGCCACCCIGAGGT 840
TERERRREE PR e e e e e e e e e e e e e e e e
Sbjct 2553 AACCCCCARRGACACACCTGACCCACCACCCCCTCTCTGACCATGAGGCCRCCCTGAGET 2612

Query 841  GCTGEGCCCTGGECTTCTACCCTGISGAGATCACACTGRCCTGGCAGCSGERTGGGERGE 90C
TRLRERRE TR e e e e e e L e e
Sbjct 2613 GCTGEECCCTEGEECTTCTACCCTGCGEAGRTCACACTGRCCTGGCAGCGGEATGGOGAGE 2672

Qu=ry 901 ACCAGRCCCAGEACACCCAGCTTATSGACACCAGGCCAGCAGGAGATESARCCTICCAGA Ol
TERRRERE TR e e e e e e e e i
Sojct 2e73 ACCAGRCCCAGGACRCCCAGCTTGIGGRCACCAGGCCRAGCRGGAGATGERACCITCCAGR 27

€
B3

Query 0961  ASTGEGCAGCTEIGE £©73
[LERRARARRRNARY

Sbjct 2733 ASTGGCCAGCTEISE 2747

Gambar 36. Homo sapiens.
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Hasil Primer BLAST

Pasangan primer HLA-Cw6

*HCEW Primer ILAST : results: Job i=IC1_Pvioidesc Sdysigr PDObie00gkw

Inpet PCR temgplate nane
specificity of primers Target templates were found in selected database: Nudeotds colaction (ot} (Organism limited to Hama sapiens)
Other reports. » 5 - 1

©Detailed primer reports

Primer pair 1

Sequence (-7} Length Tm BC%  Sell complementarity Self 3 complementarity
Farward primar COGAGTGARCTTGLGEAAA . 6030 §r.ee 300 a8
Reversa primer GOTCGEABCOATACATONA 1 59BE G780 300 000

Preducts on target templates
MG SAMENS Pantial HLA-C gens for MHC class | ansgen, aksie *C0E (2, axong 24

2

sapiens ehiorosome B WHC class | prolein HLA-C heavy ehan (HLA-C) gene, parial cds

T Al S0 R T A patia 2

2o grimer 1
Tuple s A

FRATPENG 1 ke BRI DA, aler L& DN v

L0 POE2 1 Hama s3p2ng -l Z gens for MeClsss aatgen. 20 1re DEVE LEL T 64T, slee ~LA Z'05en

et dimotEn
Forward zeder L
Teopilece ki)
[ )
Trwls 173

|-,_|

o I,.-\ | o} 2 | =
Gambar 37. Pasangan'primer HLA-Cw6 . '
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Pasangan primer HLA-Cw7

fnchwd databans: Nuclwotids culaction (nE) {0 itad to soma sapians)
Detailed primer reports
Primer pair 1
Sequence [5-20') Length ™ Go% Self complementarity Seit 3' complamentanty
Forward primer CORCGRETATGACCAGTE 18 e BEET BN 400
Reverse primer CABCCCCTCGTGECTECAT 18 G270 66T 500 300

Products on target templates
*L 1221852 .1 Homo sapiens HLA-C gene for MHC class | anligen, afiele HLA-C'07.0101

HZczze amgen, sl

cHong E-1

TR lenTA - 5
Femvac2 soitec
mrzinte o

crplate

+LILd 55 Y Homa sapizn: pamel =LA gene 1ar

L ciess ! amgen, alick ™

il e, vl ol

SRR U]

T

oy

Sevezss soioer
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Metode Kerja ELISA Pada Pemeriksaan I1L-23

Prinsip pemeriksaan ELISA pada umumnya berdasarkan pada interaksi
antigen (Ag) dan antibodi (Ab). Interaksi antigen dan antibodi tba melalui tiga
tingkatan yaitu tingkat primer, tingkat sekunder dan tingkat tersier. Tingkat primer
merupakan awal reaksi ikatan molekuler antara Ag dan Ab dan diperlukan
indikator (enzim), indikator tersebut dilengketkan ke Ag atau Ab. Tingkat
sekunder terdiri dari presipitasi _dap aglutin_asi_. Tingkat tersier merupakan interaksi
antara Ag dan Ab dala.lm. ...tu‘t.)uh manusia/ inVi\-IO. .Péda gambar 5.4 didapatkan

kurva standar pemeriksaan kadar IL-23 dengan metode ELISA.

Optical density

heetoes
T el o P %

Standar konsentrasi
kadar 1L-23

Gambar 39. Nilai Kurva Standar Kadar IL-23.
Merupakan kurva kadar IL-23 yang diperoleh dengan cara memplotting
nilai konsentrasi hasil pengenceran berseri kadar IL-23 dengan satuan pg/ml

(sumbu X) terhadap nilai absorbansinya pada panjang gelombang 450 nm (sumbu

Y).
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Lampiran 9. Analisis Statistik
[DataSetO] I:\SRI KULIT\DATA SRI 8§ NOV.sav

One-Sample Kolmogorov-Smirnov Test

IL23
N 60
Normal Parameters(a,b) Mean i 26,3964
’ Std. Deviation 8,79698
Most Extreme Absolute 168
Differences Positive 168
Negative -,101
Kolmogorov-Smirnov Z 1,300
Asymp. Sig. (2-tailed) ,068
a Test distribution is normal.
b Calculated from data.
Umur responden * GROUP
Crosstab
GROUP Total
1,00 2,00 1,00
Umur responden <=40tahun  Count 14 15 29
% within GROUP 46,7% 50,0% 48,3%
> 40 tahun Count 16 15 31
% within GROUP 53,3% 50,0% 51,7%
Total Count 30 30 60
% within GROUP 100,0% 100,0% 100,0%

Chi-Square Tests

Asymp. Sig. Exact Sig. Exact Sig.
Value df (2-sided) (2-sided) (1-sided)
Pearson Chi-Square ,067(b) 1 ,796
Continuity
Correction(a) 000 1 1,000
Likelihood Ratio ,067 1 ,796
Fisher's Exact Test 1,000 ,500
Linear-by-Linear
Association ,066 1 798
N of Valid Cases 60

a Computed only for a 2x2 table
b 0 cells (,0%) have expected count less than 5. The minimum expected count is 14,50.



Frequency Table

DURASI
Cumulative
Frequency Percent Valid Percent Percent
Valid 1,00 14 46,7 46,7 46,7
2,00 15 50,0 50,0 96,7
3,00 1 3,3 3,3 100,0
Total 30 100,0 100,0
ONSET
Cumulative
Frequency Percent Valid Percent Percent
Valid 1,00 23 76,7 76,7 76,7
2,00 7 23,3 23,3 100,0
Total 30 100,0 100,0
DDK * GROUP Crosstabulation
GROUP Total
1,00 2,00 1,00
DDK 1,00 Count 11 1 12
% within GROUP 36,7% 3,3% 20,0%
2,00 Count 13 15 28
% within GROUP 43,3% 50,0% 46,7%
3,00 Count 6 14 20
% within GROUP 20,0% 46,7% 33,3%
Total Count 30 30 60
% within GROUP 100,0% 100,0% 100,0%
Chi-Square Tests
Asymp. Sig.
Value df (2-sided)
Pearson Chi-Square 11,676(a) 2 ,003
Likelihood Ratio 13,186 2 ,001
Linear-by-Linear 10.300 1 001
Association ’ ’
N of Valid Cases
60

a 0 cells (,0%) have expected count less than 5. The minimum expected count is 6,00.
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Cumulative
Frequency Percent Valid Percent Percent
Valid 1,00 16 53,3 53,3 53,3
2,00 14 46,7 46,7 100,0
Total 30 100,0 100,0
SKOR PASI
Cumulative
Frequency Percent Valid Percent Percent
Valid 1,00 23 76,7 73,3 73,3
2,00 5 16,7 16,7 90,0
3,00 2 6,6 10,0 100,0
Total 30 100,0 100,0
HLA-Cw6 * GROUP
Crosstab
GROUP Total
1,00 2,00 1,00
HLA-Cw6 1,00 Count 6 6
% within HLA-Cw6 100,0% ,0% 100,0%
2,00 Count 24 54
% within HLA-Cwé 44,4% 55,6% 100,0%
Total Count 30 60
% within HLA-Cw6 50,0% 50,0% 100,0%
Chi-Square Tests
Asymp. Sig. Exact Sig. Exact Sig.
Value Df (2-sided) (2-sided) (1-sided)
Pearson Chi-Square 6,667(b) 1 ,010
ggprtg;ltjig%(a) 4,630 ! ;031
Likelihood Ratio 8,986 1 ,003
Fisher's Exact Test ,024 ,012
Linear-by-Linear
Association 6,556 1 010
N of Valid Cases 60

a Computed only for a 2x2 table

b 2 cells (50,0%) have expected count less than 5.

is 3,00.

HLA-Cw7 * GROUP

The minimum expected count
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Crosstab
GROUP Total
1,00 2,00 1,00

HLA-Cw7 1,00 Count 6 7 13

% within HLA-Cw7 20% 23,3% 100,0%

2,00 Count 24 23 47

% within HLA-Cw7 80% 76,7% 100,0%
Total Count 30 30 60

% within HLA-Cw7 50,0% 50,0% 100,0%

Chi-Square Tests
Asymp. Sig. Exact Sig. Exact Sig.
Value Df (2-sided) (2-sided) (1-sided)

Pearson Chi-Square ,341(b) 1 ,559
Continuity
Correction(a) 085 ! 770
Likelihood Ratio ,342 1 ,559
Fisher's Exact Test 771 ,386
Linear-by-Linear
Association 335 1 563
N of Valid Cases 60

a Computed only for a 2x2 table
b 0 cells (,0%) have expected count less than 5. The minimum expected count is

8,00.
Group Statistics
Std. Error
GROUP N Mean Std. Deviation Mean
IL-23 1,00 30 31,2088 10,58093 1,93180
2,00 30 25,5839 5,39638 ,98524
Independent Samples Test
Levene's Test for
Equality of
Variances t-test for Equality of Means
Sig. 95% Confidence
(2- Mean Std. Error Interval of the
F Sig. T df tailed) = Difference | Difference Difference
IL23 Equal
variances 9,243  ,004 2,594 58 ,012 5,62493 2,16854 1,28413 | 9,96574
assumed
Equal
onees 2,594 43,130 013 5,62493 2,16854 1,25204 = 9,99783
assumed




Variables in the Equation
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B S.E. Wald df Sig. Exp(B)
Step  HLA-Cwé 22558007
1(a) 21,537 | 15364,131 ,000 ,999 14.223
HLA-Cw7 -,003 ,641 ,000 ,996 ,997
IL-23 -,100 ,042 5,575 ,018 ,905
Constant -40,037 30728,263 ,000 ,999 ,000
Step  HLA-Cw6 22578504
2a) 21,538 | 15363,841 ,000 ,999 06,339
IL-23 -,100 ,042 5,582 ,018 ,905
Constant -40,044 30727,683 ,000 ,999 ,000

a Variable(s) entered on step 1: HLA-Cw6, HLA-Cw?7, IL-23.

Risk Estimate
Risk Estimate
Value 95% Confidence Interval
Lower Upper Lower
For cohort
GROUP = Kasus 2,250 1,670 3,032
N of Valid Cases 60

Value 95% Confidence Interval
Lower Upper Lower
Odds Ratio for HLA-Cw7
(1,00 / 2,00) ,710 ,225 2,246
For cohort GROUP = 1,00 ,837 449 1,561
For cohort GROUP = 2,00 1,179 ,693 2,005
N of Valid Cases 60




